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 نام و نام خانوادگي مجری طرح 

 
 دكتر محمد كاظمي 

 خوراسگاني  ، بهناز حماميمریم السادات حسیني نام و نام خانوادگي همکاران طرح 

 دانشکده پزشکي / گروه ژنتیک و بیولوژی مولکولي  دانشکده/مركز تحقیقاتي 

 

،  استفاده نماینداز نتایج طرح  به طور مستقیم  كه بتوانند    هایيافراد یا گروهانتخاب  لطفاً ضمن  )   مخاطبان طرح پژوهشي.  1

 (بدهید  ۵تا  ۱به هر كدام از آنها وزن 

 ( ها، رسانهبیمارانمردم، ) سلامت  خدمات گیرندگان ۳

 ( ...پزشکان، داروسازان، پرستاران، ماماها و )  کنندگان خدمات سلامترائها ۱

 غذا و دارو، معاونت بهداشتي و ...( سازمانبیمارستان، دانشگاه، )مدیران  گزاران نظام سلامت و سیاستدیرانم ۲

 ( ...كارخانجات دارویي، صنایع غذایي، تجهیزات پزشکي و  ) های تولیدیاران و بخشگذسرمایه ۴

 ( مدیران خارج از نظام سلامتبهزیستي، آموزش و پرورش، خیرین، ، های مردم نهادسازمان )مثلاً یر مخاطبیناس ۵

باشد؟   تواند از نظر اجتماعي، سیاسي و قوانین سازمان غذا و دارو، تبعاتي داشته.آیا این خبر مي2

 دانمنمي   ◼خیر   بله

 

 استخراج و نگارش پیام پژوهشي  .3

 كلمه(  ۱۵)حداكثر  الف. عنوان پیام یا خبر

 با استفاده از رویکردهای ماشین در بیماری اندومتریوز برای تشخیص و درمان استفاده شوند. توانند زیست نشانگرها می

 دانشگاه علوم پزشكي اصفهان 

  هاي پژوهشيكاربرگ ترجمان دانش طرح 



 

 

 كلمه(  ۴۰ )حداكثر  موضوع  اهمیتمقدمه و ب. 

miRNA  ها نقش مهمی در فرایند بیولوژیکیEMs  کنند و  ایفا میTF  با توجه به  ها با ظهور این بیماری مرتبط هستند. همچنین

شیوع بالای اندومتریوز در سراسر جهان ، بر آن شدیم مطالعه حاضر را با هدف دستیابی به بیومارکرهای تشخیصی با استفاده از  

ندومتریوز طرح ریزی کنیم تا بتوانیم به تشخیص زودهنگام و درمان این بیماری کمک  رویکردهای یادگیری ماشین در بیماری ا

 کنیم. 

 بنویسید:زبان ساده بدون استفاده از واژگان تخصصي و به را به  پژوهشاصلي  های پیامها و یافته ج.

   .باشدعهده مجری طرح ميها بر مسؤولیت صحت پیام .طرح ممکن است یک یا بیش از یک پیام داشته باشدتوجه: 

 كلمه(   ۵۰)حداكثر : 1پیام شماره 
تواند به محققان کمک کند تا  ای دارند که این موضوع میبیماران اندومتریوز در مقایسه با افراد سالم الگوی بیان ژنی تغییریافته

 زیست نشانگرهایی را برای توسعه یک روش تشخیصی کمتر تهاجمی پیدا کنند.
 

 كلمه(  ۴۰)حداكثر  پیشنهاد برای کاربرد نتایجد. 

 نشانگرها برای تشخیص زودهنگام اندومتریوز کمک کند. ها و زیستتواند به شناسایی ژنهای حاصل از این تحقیق، مییافته

 مورد را انتخاب كنید( بیش از یک توانید )ميکنید؟ های انتقال پیام را پیشنهاد مي د. کدامیك از روش

 برای معرفي نتایج پژوهش كنندگان بالقوهو استفاده نفعانذیگروه مخاطب، تشکیل جلسه با    ☐

   پژوهشي داخلي –انتشار مقاله در مجلات علمي    ☐

 پژوهشي خارجي  –انتشار مقاله در مجلات علمي    ☒

 ها و مجلات كثیرالانتشار نتشار نتایج پژوهش در روزنامها  ☐

 سازماني های درونها و بولتننتایج در خبرنامهانتشار   ☐

 ها و سمینارهای داخلي ارائه در كنفرانس  ☒

 ها و سمینارهای خارجي ارائه در كنفرانس  ☒

 هاهای پژوهش به خبرنگاران و شركت در مصاحبهارائه یافته  ☐

 های هدف برای گروهكامل گزارش خلاصه یا  ارسال   ☒

 كنندگان بالقوه سایت برای دسترسي استفادهدادن خلاصه یا گزارش كامل طرح بر روی وبقرار     ☐

 به زبان ساده و متناسب با مخاطبین  تهیه راهنما، بروشور، كتابچه، و غیره  ☐

 سازی نتایج پژوهش )ثبت اختراع، عقد قرارداد با صنعت و غیره( انجام اقدامات لازم برای تجاری  ☐

 سایر موارد )لطفاً نام ببرید(  ☐

 

 

 : . چكیده طرح تحقیقاتي 4



 

  ز یچالش برانگ اریزودهنگام آن بس  ص یتشخ ،یعدم وجود علائم قطع ل یدر زنان است. به دل عمده  یماریب  کی وزیاندومترمقدمه: 

اهداف    ییهدف ما شناسا  نجا،یمهم است. در ا  اریو درمان آن بس  صیسهولت تشخ   یبرا  یستی ز  ینشانگرها  افتنی  ن،یاست. بنابرا

 بود.   نیماش یریادگی ی کردهایو استفاده از رو یشبکه نظارت کیبا ساخت  EMs ی بالقوه برا یو درمان یصیتشخ

پردازش   ش یپس از مراحل پDEGs شده متفاوت   ان یببا  یهاادغام شدند و ژن   GEOژن  انیسه مجموعه داده بها: مواد و روش

بر    اصلی  یساخته شد و ژن ها  mRNA-miRNA-(TF)  یسی فاکتور رونو  یمیشبکه تنظ  کی،  DEGsشدند. با استفاده از    ییشناسا

و    GaussianNB  یصیمدل تشخ  کیساخت    ی . ژن هاب براندشد   ییشناسا  CytoHubbaمختلف در    تم یاساس چهار الگور

انجام شد، استفاده    AutoDock Vinaو    Discovery Studioکه با استفاده از نرم افزار    Docking  لیو تحل  ه یدر تجز  نیهمچن

 شد. 

 mRNA  ،249  52متشکل از    یمیشبکه تنظ  کیشد. سپس    ییشناسا  EM  ریو غ  EM  ینمونه ها   نیب  DEG  119در مجموع  نتایج:  

miRNA    37و  TF  هاب انتخاب شده از شبکه )  یهابا استفاده از ژن   یصیساخته شد. مدل تشخGATA6  ،HMOX1  ،HS3ST1  ،

NFASC    وPTGIS   )آن    یمنحن  ریشد که سطح ز  یمعرف(AUC)  0.92و    0.98  ب یبه ترت  یو اعتبارسنج   ی آموزش  یهادر گروه 

 داشتند.   EMبر    ی بالقوه ا  یت درمان اثرا  د، یاس  ک ینوئیو رت   rofecoxib  ، ییایمیش  ب یدو ترک   نگ،یداک   ل یو تحل  ه یبود. بر اساس تجز

 ییدارند، شناسا  یشتریب  د یی به تأ  از یکه ن  ییهاEM  ی بالقوه را برا  ی و درمان  یصیمطالعه اهداف تشخ  ن یا  جه، یدر نت نتیجه گیري:  

 کرد. 

 بیومارکرهای تشخیصی، اندومتریوز، بیان ژن، یادگیری ماشین كلمات كلیدي: 

 اینترنتی مقاله )های( مستخرج از طرح:  و آدرس وان)ها(. عن5

   :مقاله فارسي الف. 

 عنوان: 

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/37555920/ 
 : عنوان مقاله انگلیسي ب. 

Title: Identification of potential diagnostic biomarkers and therapeutic targets for 

endometriosis based on bioinformatics analysis 

 

 

 (   Max: 200 Kb | JPG,PNG,GIF ) نتایج انجام طرح تحقیقاتیتصاویر حاصل از  .6

 

 



 

 
 



 

 
 



 

 
 

 



 

 
 

 

 
 

 

 

 

 



 

 


